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Быстрая и точная идентификация 
всех изолятов дрожжеподобных гри-
бов, выделяемых из инфекционного 
материала, жизненно необходима для 
назначения соответствующих анти-
фунгальных препаратов с целью улуч-
шения результатов терапии (Pfaller and 
Diekema, 2012). Полностью автомати-
ческая система Vitek 2 (bioM'erieux, 
Marcy l’'Etoile, France) зарекомендовала 
себя как надежная система для иденти-
фикации дрожжеподобных грибов при 
помощи панелей Vitek 2-YST (Hata et al., 
2007; Meletiadis et al., 2011). Система BD 
Phoenix (BD Diagnostics, Sparks, MD, 
USA), другая полностью автоматизиро-
ванная система, также позволяет иден-
тифицировать клинически значимые 
виды дрожжеподобных грибов, исполь-
зуя новые разработанные панели BD 

Phoenix Yeast ID. В предполагаемом 
росте клинической значимости раз-
личных видов грибов, как этиологиче-
ских факторов развития инфекций, мы 
сравнили новые панели Phoenix Yeast 
ID с панелями Vitek 2 YST по их способ-
ности идентифицировать 49 клиниче-
ски значимых видов дрожжеподобных 
грибов, представленных 15 родами.  

Цели исследования: 1. сравнить 
способность систем Phoenix и Vitek, 
идентифицировать типичные и редко 
встречающиеся изоляты грибов из кли-
нического материала. 2. Сравнить 
время, затрачиваемое на идентифика-
цию в обеих системах. 

МАТЕРИАЛЫ И МЕТОДЫ
Всего было протестировано: 341 изо-

лят дрожжеподобных грибов, выделен-
ных из клинического материала, пред-

ставленных 49 видами и 15 родами; 
включая 93 изолята, предоставленных 
BD, 157 изолятов из Корейской коллек-
ции и выделенные в рутинной практи-
ке из крови 101 изолят. Для всех 341 
изолятов была проведена идентифика-
ция методом секвенирования внутрен-
него транскрибируемого спейсера и/
или D1/D2 доменов 26S рибосомаль-
ной ДНК (Kim et al., 2009; Miranda-
Zapico et al., 2011). 

Все изоляты культивировались на 
двух средах: триптиказо-соевый агар с 
5% добавлением крови барана и агар 
Сабуро декстрозный. Результаты срав-
нивались с идентификацией методом 
секвенирования и каждому результату 
присваивалась одна из четырех катего-
рий: 1) корректно; 2) не завершено; 3) 
ошибочно; 4) отсутствует. Категория «не 
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завершено» включает: а) низкий уровень 
достоверности (2 или 3 вида были пред-
ложены и 1 был правильным); б) иден-
тификацию видового комплекса; в) кор-
ректную идентификацию до рода, 
отличных от Candida дрожжеподобных 
грибов. Для оценки коэффициента 
соответствия при идентификации 
использовались критерий Хи-квадрат 
или точный критерий Фишера. Для 
сравнения времени, затрачиваемого  
на идентификацию, использовался 
t-критерий Стьюдента. Статистический 
анализ проводили с помощью PASW 
версия 18.0 (SPSS Inc., Chicago, IL, USA), и 
достоверность определили как P<0.05. 

РЕЗУЛЬТАТЫ ИССЛЕДОВАНИЯ
Когда исследовали все изоляты, 

выращенные на триптиказо-соевом 
кровяном агаре (BAP) и на декстроз-
ном агаре Сабуро (SDA), влияние среды 
на идентификацию не было выявлено, 
система Phoenix корректно идентифи-
цировала 84% изолятов c BAP и 84% 
изолятов с SDA. Phoenix показал срав-
нимое с Vitek количество достоверных 
идентификаций (Phoenix, 92%; Vitek, 

84%), с меньшим процентом незавер-
шенных идентификаций (3% против 
15%, соответственно, P=0.005), для 
образцов, полученных в рутинной 
практике. 

Система Vitek часто выдает результаты 
с низким уровнем достоверности, пред-
лагает 2 или 3 вида без рекомендаций 
дополнительных тестов; система Phoenix 
не выдает данных с низкой достоверно-
стью и предоставляет в результате толь-
ко 1 вид (Posteraro др., 2013).  

В системе Phoenix идентификация 
была завершена 
через 6 часов для 
73% изолятов с BAP 
и для 64% с SDA,  
а через 9 часов  
была завершена 
для   90% изолятов 
с BAP и 83% c SDA 
(рис.). Vitek 2 дела-
ет идентификацию 
по конечной точке 
через 18 часов, в то 
время как Phoenix 
имеет несколько 

время-зависимых алгоритмов интерпре-
тации результатов, которые позволяют 
получать идентификацию в кратчайшие 
сроки. Phoenix считывает показания в 
режиме реального времени, чтобы обе-
спечить более быстрые результаты. 

ЗАКЛЮЧЕНИЕ
Мы считаем, что новая панель BD 

Phoenix Yeast ID будет полезна в выяв-
лении клинически значимых видов 
дрожжеподобных грибов, обеспечивая 
более быструю идентификацию чем 
Vitek. 

Кумулятивный процент идентификации (в процентах от изолятов, 
показывает время, требуемое для завершения идентификации). 
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